
> > 

> > 

(1.1.1)(1.1.1)

(1.1.4)(1.1.4)

> > 

> > 

(1.1.2)(1.1.2)

(1.1.3)(1.1.3)
> > 

Genetik: Hardy-Weinberg-ligevægt

Forudsætningerne for Hardy-Weinberg-ligevægt:
stort antal individer
pardannelse helt uden præferencer
ingen migrationer
ingen mutationer
ingen selektion (naturlig udvælgelse)

Formel: "kvadratet på en 2-leddet størrelse"

Start med datasæt, som er i H-W-ligevægt

1. generation
Sandsynligheder for allelerne:

Sandsynligheder for genotyperne:

1.00
Sandsynligheder for allelerne A og a (passer med de givne!):



> > 

> > 

> > 

> > 

> > 

(2.1.2)(2.1.2)

> > 

(1.2.1)(1.2.1)

> > 

(2.1.4)(2.1.4)

(1.1.5)(1.1.5)

(2.1.3)(2.1.3)

(2.1.1)(2.1.1)

2. generation
Beregning af sandsynlighederne for genotyper AA, Aa og aa:

Det er de samme sandsynligheder som før!

Dvs. populationen forbliver i H-W-ligevægt (samme fordeling).

Start med datasæt, som ikke er i H-W-ligevægt

1. generation
Givet sandsynlighederne for genotyper AA, Aa og aa:

1.0
Sandsynligheder for allelerne A og a:

Sandsynligheder for allelerne:



(2.2.2)(2.2.2)

> > 

(2.2.3)(2.2.3)

> > 

> > 

> > 

(1.1.5)(1.1.5)

> > 

(2.2.4)(2.2.4)

> > 

(2.2.1)(2.2.1)

(2.3.1)(2.3.1)

2. generation
Beregning af sandsynlighederne for genotyper AA, Aa og aa:

1.000000000
Sandsynligheder for allelerne A og a:

Det er de samme sandsynligheder som før!

3. generation
Beregning af sandsynlighederne for genotyper AA, Aa og aa:

Det er de samme sandsynligheder som før!

Dvs. allerede efter næste generation er populationen i H-W-ligevægt.


