OPG: seglcelleaneemi Side 1/3

 Seglcelleanzemi OPGAVE

Seglcelleanaemi — OPGAVE

Steen Toft Jergensen

Genotype
HH

HH:

HeH:

| alt

Antal hos barn
189
89
9
287

Antal hos voksne
405
251
o
656

* Bestem allelfrekvenserne for H og Hs: for henholdsvis
bern og voksne. Er disse ens? Hvorfor/hvorfor ikke?

* Er voksen-population i Hardy-Weinberg-ligevagt?
* Er berne-populationen i Hardy-Weinberg-ligevaegt

:Observerede data

Genotype Antal hos bern Antal hos voksne
HH 189 405
HS 89 251
SS 9 0
I alt 287 656
;> restart
| BORN
> OBSbornHH := 189; OBSbornHS := 89; OBSbornSS =9
OBSbornHH = 189
OBSbornHS = 89
i OBSbornSS =9 1)
> OBSbornlalt := OBSbornHH + OBSbornHS + OBSbornSS
OBSbornlalt -= 287 2)

> allelBornH = evalf (

2-OBSbornHH + 1- OBSbornHS )

2-OBSbornlalt
allelBornH = 0.8135888502 A3)




OPG: seglcelleanaemi

Side 2/3

2-OBSbornSS + 1- OBSbornHS

> allelBornS = evalf (

=> allelBornH + allelBornS

| VOKSEN

2-OBSbornlalt )
allelBornS := 0.1864111498

1.000000000

> BornHH = allelBornH*- OBShornlalt

BornHH = 189.9729965

=> BornHS = 2- allelBornH-allelBornS- OBSbornlalt

BornHS = 87.05400694

> BornSS = allelBornS® - OBShornlalt

BornSS = 9.972996513

> OBSvoksenHH = 405; OBSvoksenHS = 251; OBSvoksenSS = 0

OBSvoksenHH = 405
OBSvoksenHS = 251
OBSvoksenSS := 0

OBSvoksenlalt := 656

2-0OBSvoksenHH + 1-OBSvoksenHS

> allelVoksenH = evalf (

2-OBSvoksenlalt

allelVoksenH = 0.8086890244
2-0OBSvoksenSS + 1- OBSvoksenHS

> allelVoksensS := evalf (

| Observerede data

2-OBSvoksenlalt

allelVoksenS = 0.1913109756
> allelVoksenH + allelVoksenS

1.000000000

> VoksenHH = allel VoksenHz-OBSvoksen]alt

VoksenHH = 429.0095275

> VoksenHS = 2- allelVoksenH-allelVoksenS: OBSvoksenlalt

VoksenHS := 202.9809450

> VoksenSS := allel VoksenS2 -OBSvoksenlalt

VoksenSS := 24.00952743

Steen Toft Jergensen

(C))

©))

6

)

®

®

> OBSvoksenlalt ~= OBSvoksenHH + OBSvoksenHS + OBSvoksenSS

(10)

an

(12)

13)

(14)

15)

(16)

Genotype Antal hos bern Antal hos voksne
HH 189 405

HS 89 251

SS 9 0

I alt 287 656
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LForventede data

Side 3/3

Steen Toft Jergensen

1).

Genotype Antal hos bern Antal hos voksne
HH 190 429

HS 87 203

SS 10 24

I alt 287 656
Konklusion:

Det ser umiddelbart ud som om seglcelleanemi hos bern felger Hardy-Weinberg-ligevagten.

Det ser umiddelbart ud som om seglcelleanaemi hos voksne IKKE felger Hardy-Weinberg-ligevegten.

2
For at lave en sikker konklusion skal der laves to stk. ¢ -test pa dataene.
Testtypen er GOF (" Goodness of Fit'") - med 1 frihedsgrad (= antal genotyper - antal alleler = 3-2 =




